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Przedmiotem dziatania Instytutu jest
prowadzenie badan naukowych w zakresie
nauk o zwierzetach i nauk pokrewnych oraz
upowszechnianie wynikow badan.

Misjg Instytutu jest dziatanie na rzecz rozwoju
nauk o zwierzetach oraz innowacyjnosci i postepu
biologicznego w hodowli zwierzat, zmierzajgcych
do poprawy jakosci zycia spoteczenstwa.

Dyrektor — Prof. dr hab. Jarostaw O. Horbanczuk
Zastepca dyrektora d/s naukowych — Prof. dr hab. Lech Zwierzchowski
Zastepca dyrektora ds. ogélnych — mgr Cyprian Tomasik
Przewodniczacy Rady Naukowej — Prof. dr hab. Marian Rézycki



Aktywnosc naukowa

Najwazniejszymi obszarami dziatalnosci
naukowej Instytutu sa:

v genetyka molekularna zwierzagt, genomika (genomika funkcjolalna),
cytogenetyka,

bior6znorodnosc¢ zwierzat domowych i dzikich,

rozrod i embriologia, biotechnologia i biotechniki zarodka,
biochemia i fizjologia zwierzat,

zachowanie sie zwierzat, fizjologia stresu, etologia,
genetyka populacii,

systemy hodowli, chowu | zywienia zwierzat,



Zespotl naukowy — stopnie i tytuty
naukowe

Zatrudnienie. 140 pracownikow, w tym 34 naukowych: 16 profesorow (7
zwyczajnych, 9 - nadzwyczajnych), 17 — adiunktow (w tym 5 ze stopniem
doktora habilitowanego), 1 asystent I 2 pracownikow badawczo-
technicznych.

Doktoranci: Instytut regularnie prowadzi studium doktorskie. Nabor
nowych doktorantow zazwyczaj ma miejsce co dwa lata. w Instytucie jest
obecnie 35 doktorantow z roznych rocznikow (8 nowych doktorantow
przyjeto w tym roku).

Instytut posiada prawo
nadawania stopni
naukowych — doktora

nauk rolniczych (w zakresie
zootechniki), a takze
doktora habilitowanego
nauk rolniczych, ze
specjalizacjg w zakresie
genetyki, embriologii,
fizjologii i hodowli zwierzat.

Rada NaukoVi/a IGHZ



Laboratoria IGHZ

W Instytucie funkcjonuja lub sa w trakcie tworzenia cztery samodzielne
laboratoria, ktére stuza catemu Instytutowi, sg wykorzystywane w naukowej
wspotpracy krajowej i miedzynarodowe;j.
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Akredytowane Laboratorium Jakosci Surowcow i Produktow Pochodzenia
Zwierzecego oraz Pasz, wyposazone w aparature do oznaczania wskaznikow
biochemicznych krwi, parametrow fizyko-chemicznych np. metodg bliskiej
podczerwieni FT-NIR, w paszach i surowcach pochodzenia zwierzecego;

Laboratorium Genomiki Funkcjonalnej, wyposazone w aparature do analiz
mikromacierzy ekspresyjnych oraz aparature do sekwencjonowania nowej
generacji (NGS), umozliwiajgcej analize genomoéw, transkryptomow, eksomoéw,
analiz epigenetycznych (MySeq, lon Proton).

Laboratorium transkryptomiki i proteomiki, wyposazone w aparature do
analiz proteomicznych (MALDI-TOFF), mikromacierzy ekspresyjnych i SNIP-

owych.,

Laboratorium embriologii i  mikroskopii konfokalnej, wyposazone w
mikroskop konfokalny, roznego typu mikroskopy i mikromanipulatory do badan
na zarodkach ssakoéw.



Gospodarstwo Doswiadczalne IGHZ

Gospodarstwo doswiadczalne jest integralng czescig Instytutu. Gtownym celem
jego dziatalnosci jest zapewnienie bazy doswiadczalnej dla pracownikow
naukowych - zwierzat modelowych (myszy, kroliki, przepiorki) i gospodarskich
(bydto, kozy, owce, konie) niezbednych do prowadzenia doswiadczen.




ORGANIZACJA BADAN

Badania sg prowadzone w szesciu naukowych
Zaktadach Instytutu:

v' Zaktad Doskonalenia Zwierzat - prof. Jarostaw O. Horbanczuk
v' Zaktad Biologii Molekularnej - prof. Lech Zwierzchowski

v’ Zaktad Zachowania sie Zwierzat - prof. Tadeusz Jezierski

v’ Zaktad Cytogenetyki Molekularnej - dr hab. Mariusz Pierzchata
v’ Zaktad Embriologii Doswiadczalnej - prof. Jacek Modlinski

v Zaktad Immunogenetyki - dr hab. Agnieszka Kossakowska

Badania sg takze prowadzone w niezaleznych zespotach badawczych,
czesto tworzonych ad hoc do rozwigzania konkretnych problemow
naukowych.

Wiekszos¢ prac jest prowadzona we wspotpracy pomiedzy roznymi
zaktadami | zespotami badawczymi Instytutu, a takze we wspotpracy z
Innymi osrodkami naukowymi w Polsce | zagranica.



Badania statutowe i projekty badawcze sg realizowane w
Instytucie w pieciu grupach tematycznych

v Genomika funkcjonalna — oddziatywania polimorfizmu gendéw na cechy
przez nie warunkowane - 8 tematow statutowych. Z tg tematykg wigze sie
takze 9 projektow NCN,

v' Bioréznorodnosc¢ — badanie polimorfizmu markeréw genetycznych w celu
wykorzystania i ochrony zasobow genetycznych - 3 tematy statutowe oraz 1
projekt NCN.

v' Biotechnologia rozrodu - 2 tematy statutowe i 5 projektow NCN oraz 1
projekt UE.

v Wykorzystanie metod hodowlanych do doskonalenia zdrowia zwierzat i
jakosci produktow pochodzenia zwierzecego oraz ekonomiki ich wytwarzania
— 6 tematow statutowych, 8 projektow NCN 1 projekt NCBIR.

v Genetyczne podstawy behawioru zwierzat - 4 tematy statutowe, 6
projektow NCN oraz 1 projekt UE.



Projekty finansowane przez Unie Europejska
Obecnie realizowane i zakonczone

ANIMBIOGEN - Centre of Excellence in Genomics and Biotechnology Improving Functional Traits of
Farm Animals and Quality of their Products. 2003-2006 — Koordynator projektu: Prof. Zygmunt
Reklewski

INTERREG IIIC — Improvement of planning in animal production. 2006-2007 — Kierownik projektu:
Doc. dr hab. Tomasz Sakowski

NEWMOOD - FP6 — ,New molecules in mood disorders: a genomic, neurobiological and systems
approach in animal models and human disorder” 2004-2009 (12 partners in consortium) — Kierownik
projektu: Doc. dr hab. Artur H. Swiergiel

Q-PORKCHAINS - FP6 ,Improving the quality of pork and pork products for the consumer:
Development of innovative, integrated, and sustainable food production chains of high quality pork
products matching consumer demands” 2007 — 2011 (53 partners in consortium) - Kierownik
projektu: dr Joanna Wyszynska-Koko

ANIMBIOGEN in EU — FP7 ,Centre of Excellence in Genomics, Biotechnology and Quality of Animal
Products in Sustainable Production Systems with consideration of Animal Welfare” 2009-2012 -
Koordynator projektu: prof. dr hab. Jarostaw O. Horbanczuk

AWARE - Animal WelfAre Research in an enlarged Europe — projekt edukacyjny. - Kierownik: prof.
Tadeusz Jezierski

FECUND — Optimisation of early reproductive success in dairy cattle through the definition of new traits
and improved reproductive biotechnology. - Kierownik: prof. Jacek Modlinski.



Konsorcjum naukowo-
przemystowe dziatajagce w
Instytucie

v  BIOZYWNOSC - innowacyjne, funkcjonalne  produkty

pochodzenia zwierzecego”.

Projekt dziatajgcy w ramach Programu Operacyjnego Innowacyjna
Gospodarka, w ramach Konsorcjum Naukowo-Przemystowego, w
sktad ktorego wchodzg jednostki naukowe, zwigzek branzowy oraz
mate | srednie przedsiebiorstwa przemystowe.

Celem projektu jest opracowanie technologii wytwarzania
Innowacyjnych produktow pochodzenia zwierzecego 0 wysokie]
wartosci odzywczej i wilasciwosciach prozdrowotnych. — Kierownik
projektu i prof. J. Horbanczuk
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Najwazniejsze kierunki badan i
osiggniecia naukowe pracownikow IGHZ
z ostatnich lat, mogace mie¢ wpiyw na
postep w hodowli zwierzat, w
weterynarii i w medycynie cziowieka a
takze w poznaniu bioréznorodnosci
zwierzat



MARKERY GENETYCZNE W HODOWLI ZWIERZAT
GOSPODARSKICH: POLIMORFIZM, EKSPRESJA GENOW,
GENOMIKA FUNKCJONALNA ZWIERZAT

v Prowadzone s3 badania z zakresu genomiki funkcjonalnej
(transkryptomika, proteomika, epigenomika) w celu wykazania
zwigzkow  polimorfizmu 1 ekspresji genow z cechami
produkcyjnymi, jakoscig miesa | mleka, gtownie swin, bydfa i koz.
Na te] podstawie typowane sg markery genetyczne przydatne
jako biomarkery do zastosowania w produkcji wieprzowiny,
wotowiny | mleka.

v/ Na podstawie tych badan wytypowano liczne polimorfizmy
sekwencji nukleotydow typu SNP, InDel, STR, geny kluczowe,
sieci Iinterakcji genow 1 szlaki biochemiczne 1 komorkowe,
decydujgce o cechach fenotypowych zwierzat, zwigzanych z
produkcjg miesng i mleczna.



Wykorzystanie transkryptomiki i proteomiki swin do
Identyfikacji genetycznych markerow jakosci

wieprzowiny

Dr hab. Mariusz Pierzchata i wspotpracownicy, we
wspotpracy z Wageningen University, Holandia

Prowadzono badania transkryptomiczne i proteo-
miczne w celu znalezienia asocjacji pomiedzy
jakoscig  wieprzowiny a profilem ekspres;ji
wybranych genéw w watrobie | miesniach ras swin
réznigcych sie wyraznie produkcyjnoscig i jakoscig
miesa (Duroc, White Large).

Zidentyfikowano potencjalne biomarkery dla kiID
waznych cech jakosci miesa:

v Wyciek wody: isocitrate dehydrogenase,
myosin, superoxide dismutase.

HSP27,

v pH po 24 godzinach: haptoglobin, RTN4-C, SERPINS3,
isocitrate  dehydrogenase, galectin-1, parvalbumin,
MYLK2 , KBTBD. /

(Analiza bioinformatyczna znalezionych genow i biatek )
pozwolita na identyfikacje niektorych molekularnych
mechanizmow zaangazowanych w regulacje badanych

cech jakosci wieprzowiny.
S J p y )

Wyniki opublikowano w: Meat Science. 2013; Journal of
Animal Breeding and Genetics 2014.

-

Sieci wspotzaleznosci gendw (na gorze) i biatek (na dole)
kodowanych przez geny: HSPB1, TNNI1, TNNC1,TNNT1,TIMP-1,
CSRP3, VABP, CARP.



Analiza transkryptoméw miesni szkieletowych i watroby bydta w
celu poszukiwania genetycznych markeréw produkcyjnosci
miesnej bydta i jakosci wotowiny

Prof. Lech Zwierzchowski, dr Pawet Lisowski i wsp., we wspoétpracy z prof. Tomaszem
Motylem, Wydziat Medycyny Weterynaryjnej SGGW w Warszawie

Badano profile transkryptomiczne watroby oraz miesni szkieletowych (dorostych zwierzat i
ptodow) bydta ras znacznie réznigcych sie produkcyjnoscig miesa i jakoscig wotowiny -
holsztynsko-fryzyjska, hereford, limousin, polska czerwona. Zidentyfikowano wiele genéw o
zréznicowanej ekspresji, nalezgcych do réznych szlakéw biochemicznych, ktére moga
determinowac cechy produkcji i jakosci wotowiny.

Center for Anmdl Fancional Genemrls
# oz gan St sty

Mapa genowa szlaku przekazywania sygnatéw -
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baza danych KEGG.

Kategorie funkcji biologicznych i Funkcjonalna sie¢ genéw zwigzanych ze
molekularnych genow o zréznicowanej wzrostem i rozwojem - (Ingenuity® Pathway
ksp 3 Analysis)

Skonstruowano hipotetyczne modele interakcji genéw
zaangazowanych w rozwdj umiesnienia i produkcje
wotowiny przez bydto ras miesnych — os somatotropowa,
sieci transdukcji sygnatéw komérkowych, miostatyna,
MRFs, TGF-beta

Wyniki
opublikowano w:
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GENETYCZNE PODSTAWY CHQROB ZWIERZAT;
ZWIERZECE MODELE CHOROB CZtOWIEKA

v Badany jest polimorfizm i ekspresja genéw zwigzanych ze zdrowiem
zwierzgt gospodarskich, a takze zwierzgt modelowych.
Porownywane sg transkryptomy gruczotu mlekowego krow
zdrowych i chorych na zapalenie wymienia.

v' Prowadzone sg badania nad regulacjg na poziomie molekularnym
metabolizmu zelaza | miedzi u ssakow — Swin, myszy, w tym myszy
Z nokautem genow zwigzanych z metabolizmem zelaza i stresem
oksydacyjnym, a takze w hodowlach komoérkowych.



Regulacja metabolizmu zelaza i miedzi w komérkach ssakéw

Prof. Pawet Lipinski, dr hab. Rafat Starzynski i wspotpracownicy

v W badaniach metabolizmu zelaza u $win wykazano, ze mechanizm
absorbcji tego jonu u mtodych zwierzat jest zupetnie inny niz u dorostych.

v Na podstawie wynikéw tych badan opracowano i przetestowano nowg
metode suplementacji zelaza u prosiat; ta nowa metoda wydajnie, lepiej niz
metody dotgd stosowane, uzupetnia deficyt zelaza i zapobiega anemii,
biegunkom i upadkom prosiat.

v" Nowa metoda suplementacji zelaza zostata zgtoszona do patentowania.

Wyniki opublikowano w: PL0oS One 2013 oraz w American Journal of
Q\thology 2010 /

We wspotpracy z Wydziatem Biologii UJ, po raz pierw%
wykazano ekspresje transportera miedzi ATP7a w watrobie
nowourodzonych myszy. W genie atp7a zidentyfikowano
mutacje — zamiane nukleotydow G na C w eksonie 15,
skutkujgcg zamiang argininy na proling w konserwatywnej 6-tej
domenie transbtonowej biatka ATP7A.

v" Wykazano, ze mutacja G/C w genie atp7a powoduje u
myszy niedobor jondw miedzi w mozgu, watrobie i sercu.

v' Myszy niosgce tg mutacje mogg by¢ waznym zwierzecym
modelem choroby Menkesa u ludzi.

wyniki opublikowano w: Gene Expression Patterns. 2011 /




Badanie profilu ekspresji genow uktadu odpornosci w
patofizjologii gruczotu mlekowego krowy w warunkach zakazenia

Prof. Emilia Bagnicka, dr Ewa Kosciuczuk i wspotpracownicy

ﬁ Analizowano profile transkryptomiczne i ekspresje
wybranych gendw uktadu odpornosciowego krow w
warunkach zakazenia bakteriami Staphylococcus —
koagulazo-negatywne | koagulazo-pozytywne.

v" Niektdre z genéw wybranych na podstawie tych
badan mogg sie okazac uzytecznymi markerami w
przewidywaniu podatnos$ci / odpornosci kréw na
zapalenie wymieni (mastitis).

Wniki opublikowano w: BMC Veterinary Research 2014y
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Na podstawie analiz mikromacierzowych geny
roznigce sie poziomem ekspresji w zakazonym i
niezakazonym gruczole mlekowym zaliczono do

roznych  funkcji  biologicznych i szlakéw
biochemicznych — wybrano geny o kluczowym
Zznaczeniu




ROZROD ZWIERZAT, EMBRIOLOGIA
DOSWIADCZALNA | BIOTECHNIKI
ZARODKA

Prowadzone sg badania nad klonowaniem somatycznym i zarodkowym ssakéw, interakcjami jgdrowo-
cytoplazmatycznymi w trakcie rozwoju zarodkdéw, rekonstrukcjg zarodkow, uzyskiwaniem chimer
zarodkowo-somatycznych myszy i owcy. Uzyskano m.in. po raz pierwszy w Swiecie, kroliki
wywodzgce sie z trzeciej generacji zarodkow 8-komorkowych seryjnie klonowanych metodg
transplantacji jgder komorkowych.

Prowadzone sg badania nad klonowaniem miedzygatunkowym, np. uzyskaniem zygot bydlecych po
ich rekonstrukcji jgdrami fibroblastow skory zubra. Metoda ta bedzie mogta stuzy¢ w przysziosci do
ratowaniu zagrozonych gatunkow ssakow.

Opracowywane sg nowe, wysoce wydajne metody kriokonserwacji oocytéow i wczesnych zarodkow
bydta, np. z wykorzystaniem witryfikacji.

Na modelach zwierzecych prowadzone sg badania nad wptywem réznych warunkéw przebiegu cigzy
I manipulacji zarodkowych — sztucznie wywotana diapauza, pobranie jednego blastomeru — na rozwdj
zarodka, przebieg cigzy i zdrowie potomstwa.

Zgtoszono do Urzedu Patentowego, wspolnie z 1Z-PIB Balice, wynalazek ,Sposéb somatycznego
klonowania ssakow”. Wniosek patentowy nr 403655.



Diapauza jako konserwatywne zjawisko u réznych

gatunkow ssakow

Prof. Jacek Modlinski i wsp., we wspotpracy z Teramo University, Wiochy

v" Wykazano, ze diapauze (zahamowanie rozwoju zarodka) mozna sztucznie wywotaé¢ u gatunkéw
uwazanych za ,nie-diapauzujgce”, np. w blastocystach przeszczepionych do owariektomizowanych
myszy. Uzyskane wyniki mogg sSwiadczy¢ o tym, ze diapauza jest zjawiskiem konserwatywnym

ewolucyjnie.

v" Wykazano, ze usuniecie jednego blastomeru z wczesnego zarodka myszy (morula, blastocysta)
wptywa na niektoére cechy zachowania myszy urodzonych z tych zarodkéw — np. zwiekszona agresja,
a takze wptywa na ottuszczenie tych zwierzat.
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W innych badaniach, prowadzonych nad
rozrodem myszy, wykazano, ze
potomstwo pochodzgce po starych
samcach wykazuje symptomy podobne do
objawow autyzmu (the autism-like
symptoms) - zaburzenia w zachowaniu
socjalnym, ograniczona komunikacja z
innymi  cztonkami grupy, zachowania
stereotypowe. Te wyniki mogg miec

rowniez, znaczenie badaniach rozrodu
@owieka I w medycynie. /

Wyniki opublikowano w: PLoS One. 2012 i
Translational Psychiatry 2014




BADANIA NAD STRESEM, DOBROSTANEM |
ZACHOWANIEM SIE ZWIERZAT

v Prowadzone sg badania nad genetycznym podtozem zréznicowania
wrazliwosci na stres. Badane sg transkryptomy i epigenomy moézgu myszy w
warunkach stresu, takze na modelu myszy o wysokiej lub niskie] analgezji
postresowej

v' Opracowane sg metody szkolenia i oceny efektywnosci pracy wechowej pséw
do wykrywania markerow zapachowych choréb nowotworowych u ludzi,
materiatdw wybuchowych i narkotykow.

v' Uzyskano patent (dr hab. Mariusz Sacharczuk) — wspodlnie z IMDIK i firmg
komercyjng NAPCO SARL “Enzymatic hydrolysate of proteins of animal
tissue of nervous system for use in treatment of memory disorders”. Patent no.
W02013098415-A1.



Chroniczny stres jako czynnik wywotujacy
neurodegradacje

Dr Pawet Lisowski, dr Grzegorz R. Juszczak prof. Artur Swiergiel i wsp.

Wyniki opublikowano w: BMC Neurosci. 2013; Brain Res.
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Chroniczny stres wptywa na profil ekspresji gendéw w
réznych strukturach moézgu myszy, gtéwnie genoéw
zaangazowanych w procesy neurodegradacji

v Stosujgc  ekspresyjne  mikromacierze wykazano, ze

chroniczny stres prowadzi do zréznicowanej ekspresji wielu
gendw w réznych strukturach mysiego mozgu.

r
DNA methylation (A)
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Chroniczny stres wptywa na permanentng metylacje

_ niektérych genow, co moze zaktécac procesy
v Te geny s3 zaangazowane W procesy poznawcze poznawcze (kognitywne) i inicjowaé¢ neurodegradacie.

(kognitywne) i w procesy neurodegradaciji.

v' Zmiany ekspresji genédw moga wynika¢ z regulacji na poziomie epigenetycznym, np. ze zréznicowanej metylacji DNA,
gtéwnie w hipokampiue i korze przedczotowej — kluczowych strukturach zawiadujgcych zdolnoscig uczenia sie, i
kontrolowaniem nastroju.

v" Te wyniki mogg mie¢ duze znaczenie dla wczesnej diagnozy choréb zwigzanych z nastrojem (mood disorder),
neurodegradacjg i w rozpoznaniu etiologii np. choroby Alzheimera u ludzi.



Szkolenie psow do wykrywania markerow zapachowych
choréb nowotworowych u ludzi
Prof. Tadeusz Jezierski i wsp.

@owano metode szkolenia i ocemx

efektywnosci pracy wechowej pséw do
wykrywania markeréw zapachowych
choréb nowotworowych u ludzi w
prébkach wydychanego powietrza.

v" Psy sg zdolne do odréznienia zapachu
wydychanego powietrza ludzi zdrowych
i ludzi cierpigcych na nowotwory sutka i
na czerniaka.

v" Procent prawidtowych wskazan
przekracza 80.

v" W przysztosci, tak wytrenowane psy

mogty by stuzy¢ w taniej przesiewowej
metodzie wczesnego wykrywania

Q/votworéw u ludzi. /

Wyniki opublikowano w: Integr. Cancer Ther. 2006; Analyt. Bioanal. Chem., 2012




BADANIA BIOROZNORODNOSCI ZWIERZA DOMOWYCH | DZIKICH
Dr hab. Agnieszka Kossakowska, dr Barbara Gralak i wsp.

Dokonano genetycznej i filogeograficznej charakterystyki
- krajowej populacji zétwia btotnego. Uzyskane wyniki majg
‘ “ . praktyczne implikacje dla czynnej ochrony tego gatunku w
P -~ Polsce.

Prowadzono analizy polimorfizmu mikrosatelitarnego DNA w genomie
koni arabskich i koni petnej krwi w celu wykorzystania w kontroli
pochodzenia. Przebadane konie otrzymujg certyfikaty, ktore sg
podstawa do wpisania ich do ksigg stadnych.

Na podstawie analizy polimorfizmu
*<m mitochondrialnego DNA wyodrgbniono
Y | markery przydatne W hodowli
- | zachowawczej bydta  czerwonego
.| polskiego. Uzyskane wyniki wskazuja,
| ze bydto pc charakteryzuje sie unikalng
| sekwencjg genomu mitochondrialnego.

Wyniki opublikowano w: Hungarian Veterinary
Journal 2009; Biologia 2011;Amphibia-Reptilia
2013



ZYWIENIE ZWIERZAT | JAKOSC PRODUKTOW POCHODZENIA
ZWIERZECEGO

v Badany jest wplyw réznych suplementéw paszowych - kwasow
ttuszczowych, selenu zwigzkéw pochodzenia roslinnego, na wzrost i
rozwoj zwierzat gospodarskich — bydta, swin, a takze na jakosc¢
produktéw pochodzenia zwierzecego

v' Badany jest wplyw stosowania pasz pochodzgcych z roslin GMO na
wzrost i rozwoj zwierzat i na bezpieczenstwo produktow pochodzenia
zwierzecego.

v' Opracowywane sg technologie wytwarzania innowacyjnych produktéw
pochodzenia zwierzecego 0 podwyzszonej wartosci odzywczej |
prozdrowotne;.



Badanie bezpieczenstwa genetycznie modyfikowanych
pasz w zywieniu zwierzat na modelu przepiorki japonskiej

Dr hab. Agnieszka Korwin-Kossakowska i wspotpracownicy

Przepiorki karmiono przez 8 pokolen paszg zawierajgcg ziarno roslin genetycznie
modyfikowanych — soje (Roundup Ready) i kukurydze (MONS810).

ﬁ Nie stwierdzono zadnego wptyw paszy GMO na rozwdj, rozréd, zdrowie, produkcje jaj i miesa. Nie stwierdzono takze\
obecnosci nawet najmniejszych sladéw modyfikowanego DNA w tkankach przepiérek i w jajach.

v' Uzyskane wyniki wskazujg na to, ze stosowanie modyfikowanych genetycznie roslin w Zzywieniu przepiérek (a
przypuszczalnie takze i innych zwierzat) nie stanowi zagrozenia zarowno dla zwierzat, jak i dla konsumentow
przepidrczych jaj i miesa.

( Doswiadczenie bedzie kontynuowane przez kilka nastepnych pokolen. /




Innowacyjne, funkcjonalne produkty pochodzenia zwierzecego

Prof. Jarostaw Horbanczuk i wspotpracownicy

W ramach dziatalnosci konsorcjum BIOZYWNOSC opracowano technologie wytwarzania i
pakowania innowacyjnych produktow pochodzenia zwierzecego, o wysokiej wartosci odzywczej |
witasciwosciach prozdrowotnych - wzbogaconych w skfadniki bioaktywne, o obnizonej
alergennosci i obnizonej zawartosci ttuszczu — produkty typu light.

Wynikiem tej dziatalnosci sg zgtoszenia wynalazkéw w Urzedzie Patentowym:

v ,Sposéb wytwarzania wyrobéw miesnych wieprzowych o kontrolowanej alergennosci” nr P.404630 — wspdlne zgtoszenie
SGGW i IGHZ PAN.

v ,Wyréb miesny wieprzowy i sposob jego wytwarzania, nr P.404881 — wspolne zgtoszenie SGGW i IGHZ PAN.

<\

"Sposodb pakowania prozdrowotnych wyrobéw wieprzowych, nr P.404882. — wspolne zgtoszenie SGGW 1 IGHZ PAN.

v ,Sposéb wytwarzania dodatku paszowego biatkowo-energetycznego dla bydta mlecznego i miesnego”. nr: P.405508 —
wspolne zgtoszenie UR Krakow i IGHZ PAN.

v ,Sposéb wytwarzania pro biotycznego jogurtu i pro biotyczny jogurt” nr P-406168 — wspodlne zgtoszenie |Z-PIG/Kotuda
Wielka i IGHZ PAN.

v "Sposdbb  wytwarzania sera twarogowego ziarnistego z mleka owczego i ser owczy @ ziarnisty"
Nr: P-405282 — wspolne zgtoszenie 1Z-PIG/Kotuda Wielka i IGHZ PAN.
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Hodowla zwierzat — Badania jakosci produktow zwierzecych, wptywu

genotypu oraz zywienia | sktadu pasz na sktad | wartos¢ odzywczg
miesa | mleka.

Embriologia doswiadczalna — Zwiekszenie efektywnosci klonowania
zwierzat | jakosci zarodkow zwierzecych uzyskiwanych metodami
IVM/IVF.

Zachowanie sie zwierzat — ldentyfikacja molekularnych markerow
genetycznych dla  wybranych cech behawioru zwierzat
doswiadczalnych | gospodarskich.

Genetyka molekularna — Polimorfizm gendw i jego wptyw na cechy
uzytkowe zwierzgt. Genomika funkcjonalna zwierzgt gospodarskich -
badana z wykorzystaniem nowoczesnych metod: transkryptomiki,
proteomiki, mikromacierzy ekspresyjnych i SNP, sekwencjonowania
nastepnej generacji (NGS); epigenomika.



Dziekuje
Za uwage

ik

I R RS

5




