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Zarys historii

* 1957 — powstanie
Zaktadu Genetyki (w
Instytucie Botaniki) —
tworca prof. Wactaw
Gajewski

* pierwsza zajmujgca sie
genetyka instytucja w
Polsce

* Poczatki trwajacej do
dzis bliskiej
wspotpracy z IBB PAN

Wactaw Gajewski (1911-1997)



Zarys historii

* Poczatki — cytogenetyka i taksonomia roslin

e Od konca lat 50. — modelowe organizmy
eukariotyczne (grzyby nitkowate)

e Lata 70. — poczatki inzynierii genetycznej,
pierwsze klonowanie DNA w Polsce



Zarys historii

e 2006 r. — przeksztatcenie Zaktadu Genetyki w
Instytut Genetyki i Biotechnologii

— pierwszy Dyrektor — prof. Piotr Weglenski



|GiB obecnie

29 pracownikow naukowo-
dydaktycznych i
naukowych

— 8 profesoréw i dr hab.

— 19 doktorow

9 doktorantéw
~25 licencjatéow
~50 magistrantow




Dorobek 1GiB (2009-2013)

e 88 oryginalnych publikacji, 26 prac
przeglagdowych (WoS)

e 28 grantow (~15 min. PLN)
* ] patent



Zasoby |GiB

Kompletne
wyposazenie do prac
biologii molekularnej

Hodowla
mikroorganizmow,
roslin i komorek
Zwierzecych
Pracownia izotopowa
zolowane
nomieszczenia do

oracy z antycznym
DNA




Zasoby |GiB

 gPCR (Roche LC-480)
* /Zautomatyzowane

przygotowywanie
probek -




Zasoby |GiB

* Ekspresja i

heterologiczna i ——

oczyszczanie biatek
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Zasoby |GiB

* Mikroskopia
fluorescencyjna i
konfokalna

Hoechst MitoTracker anti-FLAG Nalozenie

nigindukowane

indukowane

fot. dr tukasz Borowski i dr Roman Szczesny



Zasoby |GiB

* Sekwencjonowanie
nowej generacji
(NGS)

— platforma lllumina
(MiSeq)

— platforma lonTorrent
(PGM, Proton)
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Oddziatywania jgdrowo-mitochondrialne u
drozdzy — analizy funkcjonalne i ewolucyjne

i INNOVATIVE ECONOMY & i e

Prof. dr hab. Pawet Golik

dr Karolina tabedzka-Dmoch
dr Adam Kolondra

mgr Jakub Pigtkowski

mgr Bartosz Zapisek

mgr Jakub Kruszewski
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Prof. dr hab. Ewa Bartnik
dr hab. Katarzyna Tonska
mgr Agata Kodron

mgr Magdalena Kaliszewska
mgr Agnieszka Piotrowska
mgr Joanna Rusecka

Choroby mitochondrialne

Molekularne podtoze
dziedzicznej neuropatii
wzrokowej Lebera

—

Mutacje mitochondrialnego DNA jako

L, przyczyna choréb genetycznych

Sekwencjonowanie nastepnej generac;ji

18 180 18 120 —
I 1 I

NC_012920 ACATAAAAACCC- AATCCA-CATCAAA-A- - - - CCCCAIICCCC- ATGCTTAC- AA

Consensus ACATAAAAACCC- AATCCA-CATCAAA-A- - - - CCCCOBCCCC-ATGCTTAC- AA

Coverage —

Wspodtpraca miedzy genomem
jadrowym a mitochondrialnym



Grupa prof. Piotra Stepnia

Ustalono role
ludzkich gendéw
jadrowych

ELAC2, SUV3, PNP
i PAP

w metabolizmie RNA
mitochondrialnego

Odkryto nowe struktury w
mitochondriach: granule
degradujgce RNA




dr Agnieszka Dzikowska  resmvaiestses e

mgr Kinga Krol
mgr Maria Macios

GIn

Transkrypcyjne i posttranskrypcyjne mechanizmy
regulacji ekspresji gendw u Aspergillus nidulans

arcAd47 / rrmAarcAd47
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Specyficzna regulacja stabilnosci
ama — transkryptow w odpowiedzi na sygnaty

arcAd47

waciz ze@WNgtrzkomorkowe.

bréghtﬂel AreAYFP-C Hoechst staining
AreB:YFP-N

Lokalizacja i wspodtdziatanie czynnikéw

nskrypcyjnych w ogodlnych systemach regulacji
nskrypcji zwigzanych z optymalnym

wykorzystaniem zrédet wegla i azotu.



XRN2/3

gene

Pol <

/ 9-“’ \

stress-related
ncRNAs

alternat

nucleus

/

ive splicing

cytoplasm

RNA processing

Pl
\~
NNN

FEFESSE @‘{é‘

»_ -.O..->.-,-_

. -

SRABARRN -~

--_"Q‘—>—m-‘

-

——— - =

— —

-
Sesndeone -

sov

tRNA'"™

tRNA™'

,tRNAl Wl

Arabidopsis
thaliana

RNA metabolism in eukaryotic cells

RNP
complexes

— /} Lsm2- “l
H_Fdy
H

/ ‘H “;;“
us snR:A nucliear

Lsml -’.-'p

vy Dep2

Dept Patt
sw'\

mRNA cytoplasmic




Grupa archeologicznaii
antycznego DNA

Kierownik:

dr Ana Stankovic

Analizy antycznego DNA réznych
gatunkow ssakow

— Leming obrozny

— NiedZwiedz jaskiniowy

— Jelen szlachetny
Badanie wptywu zmian klimatycznych
w plejstocenie na dynamike populacji

Badania populacji pre-kolumbijskich




Genetyka konserwatorska
i genetyka populacji Kompleksowy monitoring genetyczny ryb w ramach projektow
odbudowy ekosystemow w Polsce: :

- . —  Zatoki Puckiej
Kierownik: —  Dorzecza Wistoki

dr Ana Stankovi¢ we wspotpracy z IBB PAN
dr Robert Mystajek (wilk)

N
http://bioweb.uwlax.edu/bio208/s2009/webb_laurk

Genetyka populacyjna oraz krajobrazu
chronionych gatunkéw ssakéw:
- wilk
— Nietoperze

Analizy polimorfizmu i struktury genetycznej
populacji istotnych gospodarczo ryb
(ochrona, odpowiednia strategia zarybiania
oraz eksploatacji):

L — Jesiotr —  Certa — LipieA
h —  toso$ —  Sandacz —  Sieja
— Dorsz — Szczupak —  Pstrag

Ny

B-clashiwikia.com/wiki/File:Gray-Wolf-15.jpg

Identyfikacja markerow genetycznych
umozliwiajgcych wczesng identyfikacje
ptci u jesiotrow




Grupy, ktorych pierwszym miejscem
zatrudnienia jest IBB PAN

e prof. dr hab. Barbara Tudek — naprawa DNA
ssakow, onkogeneza

e prof. dr hab. Michat Dadlez — proteomika

e prof. dr hab. Andrzej Dziembowski —
mechanizmy ekspresji gendéw eukariotycznych,
degradacja RNA



