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Grupa A. Mostowskiej
Biogeneza chloroplastow — korelacja struktury i funkciji.

Grupa D.A. Antosiewicz

Wspolne mechanizmy regulacji homeostazy mikroelementow
| pierwiastkow balastowych roslin; mozliwosci wykorzystania
w biotechnologii

Grupa B. Szal
Regulacja metabolizmu oksydacyjnego w zmiennych warunkach
srodowiskowych
Grupa A. Jerzmanowskiego Grupa P. Sowinskiego
Udziat biatek strukturalnych chromosomow Transport symplastyczny i zatadowanie floemu
w regulacji transkrypcji u traw typu C4
Grupa M. Koblowskiej Molekularne mechanizmy wrazliwosci kukurydzy
Zidentyfikowanie sieci interakcji genetycznych na chtod
odpowiedzialnej za adaptacje roslin do stresow

srodowiskowych

Grupa P. Zielenkiewicza
Serwis PROMISS — analiza sekwencji promotorowych
z wykorzystaniem technik genomiki porownawczej



Mechanizmy redukcji akumulacji kadmu
w pedzie tytoniu GM (grupa DM. Antosiewicz)

Tyton GM z ekspresjqg AtHMA4

AtHMAA4 nie bierze udziatu w pobieraniu Cd
[regulacji

Eksport Zn/Cd do sciany komorkowej
(skutek — przetadowanie apoplastu Zn/Cd)

Obnizone pobieranie i akumulacja Cd
w czesci nadziemnej

Porownanie profili transkrypcyjnych
korzeni
metodg bibliotek subtrakowanych
oraz mikromacierzy

Tyton GM - typ dziki

Brak obnizenia ekspresji gendéw Wozrost ekspresji genow
zaangazowanych w pobieranie Cd zaangazowanych w lignifikacje



Syndrom amonowy
(grupa B. Szal)

Material doswiadczalny: rzodkiewnik - Arabidopsis thaliana

Warunki uprawy: hydroponika (ok. 8 tygodni), NO; lub NH,* jako jedyne zrédto azotu

Rosliny: kontrolne (ekotyp Col-0 oraz ekotyp C24).

Rosliny ze zmodyfikowang aktywnoscig fragmentow

mitochondrialnego ETC.:

-z nadekspresja 1 wyciszong ekspresjg oksydazy
alternatywnej

- Z wyciszong ekspresja dehydrogenaz typu Il

- mutanty bez kompleksu | w mtETC

- zywienie amonowe powoduje wystepowanie stresu oksydacyjnego w komorkach lisci
- miejscem dziatania stresu oksydacyjnego jest apoplast
- apoplastowy metabolizm ROS jest powigzany z funkcjonowaniem mitochondriow



Roslinne kompleksy SWI/SNF
(grupa A. Jerzmanowskiego)

Podjednostka
katalityczna

\ﬁ SWI/SNF
Podjednostka

rdzeniowa
SWI3

Kompleksy SWI/SNF warunkujg dostepnos¢
DNA dla regulatoréw transkrypcji




Udziat kompleksow SWI/SNF w regulacji
rozwoju roslin (grupa A. Jerzmanowskiego)

Mechanizm dziatania w $ciezce giberelinowe;

Other GA pathway
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Ustanawianie globalnych
wzorow metylacji DNA,

1 modyfikacji histonow
oraz pozycji nukleosomow



60

50

40

30

20

10

20min

40min

Stres zasolenia

60 min

80min

100 min

| Analiza wielkoprzepustowa reakcji

A. thaliana na stres abiotyczny
(grupa M. Koblowskiej)
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Analiza wielkoprzepustowa reakcji Z. mays
na chtod (grupa P. Sowinskiego)
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Edycja genomu linii kukurydzy z uzyciem
techniki CRISPR (grupa P. Sowinskiego)
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